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CiB CSIC/UCM OPI/AGE/UNIVERSIDADES* Otros*
i €/hora €/hora
PRESTACION €/hora Proyectos €/hora Proyectos €/hora €/hora
H2020 H2020
Uso computacional del cluster 4,34 29,57 5,10 34,69 43,98 48817
bioinformatico del CIB
Analisis bioestadistico de
hipotesis experimentales y de 4,34 35,58 5,10 41,73 51,77 56,70
datos longitudinales
DNA microarrays: analisis
bioinformatico de expresion 4,34 35,58 5,10 41,73 51,77 56,70
diferencial de genes
Formacion en bioinformatica:
analisis de datos genomicos, de | o 35,58 5,10 41,73 51,77 56,70
microchips, programacion con
PERL, R, bash.
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Inferencia filogenética a partir
del andlisis de secuencias

4,34

35,58

5,10

41,73

01,77

56,70

Modelado de estructura de
proteinas y acidos nucleicos

4,34

35,58

5,10

41,73

51,77

56,70

Modelos cuantitativos de las
relaciones causa-efecto de datos
gendmicos

4,34

35,58

5,10

41,73

51,77

56,70

Andlisis bioinformatico de
expresion génica diferencial y de
procesamiento alternativo en
experimentos de RNA-seq

4,34

35,58

5,10

41,73

51,77

56,70

Determinacion de regiones
enriquecidas en experimentos
ChiP-seq

4,34

35,58

5,10

41,73

51,77

56,70

Andlisis bioinformatico de datos
DNA-seq: deteccién de variantes
estructurales (CNVs, SNPs, indels)

4,34

35,58

5,10

41,73

51,77

56,70

Analisis bioinformatico de datos
DNA-seq: ensamblaje de
genomas y/o anotaciones
gendmica y funcional.

4,34

35,58

5,10

41,73

51,77

56,70

*IVVA no incluido.
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Cuadro de texto
Análisis bioinformático de datos DNA-seq: detección de variantes estructurales (CNVs, SNPs, indels)




